Aislamiento de Genes de Resistencia contra la Mancha Angular de la Hoja en el Frijol
comun

Usando secuencias homoélogas a genes de resistencia como marcadores genéticos detectamos
un locus (RGC7) que explica el 64 y el 47% de la variacién de la resistencia contra dos
aislamientos del hongo causante de la mancha angular en el frijol comun. Este resultado nos
impuls6 a secuenciar un clén BAC, proveniente de la variedad suceptible ‘Sprite’, como base
para la diseccion y aislamiento de genes-R en la fuente de resistencia G19833. El ligamiento
genético entre RGC7 y la region fisica comprendida por el clon BAC se confirm6 gracias al
mapeo de un microsatélite obtenido durante el proceso de secuenciacion. En los 90Kb de ADN
gendmico secuenciado encontramos cinco candidatos a genes de resistencia. A partir de las
regiones conservadas entre estos paralogos de Sprite se disefiaron cebadores para maximizar el
namero de miembros amplificados por el método de secuenciacion de larga distancia en el
genotipo resistente. Como resultado obtuvimos en G19833 secuencias parciales de diferentes
pardlogos las cuales corresponden a 7 dominios TIR, 10 NBS, y 3 LRR. Una anotacién
minuciosa de tales secuencias permite distinguir Unicamente 6 candidatos potencialmente
funcionales. Analisis filogenéticos preliminares sugieren que esta familia de genes es de origen
reciente en las leguminosas.
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